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АВТОРСКОЕ РЕЗЮМЕ 
Автор рассматривает 17-маркерный гаплотип Y-хромосомы, определенный при исследовании останков 
носителя из пазырыкской культуры, погребенного в кургане 1 могильника Ак-Алаха-1. В результате 
сравнительного анализа обосновывается принадлежность образца древней ДНК к субкладу N-VL67.
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ABSTRACT 
The author examines the 17-marker haplotype of the Y-chromosome, determined during the study of the remains 
of a carrier of the Pazyryk culture, buried in mound 1 of the Ak-Alakha-1 burial ground. A comparative analysis 
substantiated belonging of the ancient DNA sample to the N-VL67 subclade. 

KEYWORDS: paleo-DNA, haplogroup, Pazyryk culture.

В 2015 году коллектив авторов из Института ци-
тологии и генетики СО РАН и Института археологии 
и этнографии СО РАН опубликовали результаты моле-
кулярно-генетического исследования останков двух 
носителей пазырыкской культуры, погребенных в кур-
гане 1 могильника Ак-Алаха-1 (плато Укок, Горный Ал-
тай, Россия) (Пилипенко, Трапезов, Полосьмак 2015). 
В результате для индивида 1 удалось реконструиро-
вать профиль из 17 STR-локусов Y-хромосомы. Из-за от-
носительно низкой степени сохранности ДНК в остан-
ках индивида 2 были получены данные только по 12 
STR-локусам из 17. Определенные STR-локусы полно-
стью совпали для первого и второго индивида. Полу-
ченный полный аллельный профиль по 17 STR-локу-
сам (далее – гаплотип) позволил авторам определить 
принадлежность исследуемого гаплотипа к гапло-

группе N. Отнесение к гаплогруппе N было выполнено 
не прямым тестированием соответствующего однону-
клеотидного полиморфизма (SNP, снипа), а на основе 
похожести картины мутаций в STR-локусах, при помо-
щи программы Haplogroup Predictor. Задачу точного 
установления принадлежности исследуемых гаплоти-
пов к подгруппам гаплогруппы N с использованием 
прямого тестирования SNP, авторы планировали реа-
лизовать позднее.

За прошедшее время дополнительной информации 
по обсуждаемым палео-образцам получено не было, 
хотя такая информация будет полезна при изучении 
древних миграций и основы, из которой формирова-
лись различные народы, среди которых гаплогруппа N 
представлена в статистически значимом количестве. 
В частности, для изучения таких народов как коми, 
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ханты, хакасы, монголы и многие другие, у которых 
была идентифицирована гаплогруппа  N в ходе поле-
вых исследований (Ilumäe A.-M. et al. 2016) и коммер-
ческого тестирования. Поэтому стоит обратиться к ре-
конструированным авторами гаплотипам еще раз.

Запишем их в следующей последовательности, 
(см. табл.)

Д ля первичного отнесения к одному из основ-
ных субкладов гаплогруппы N построено дере-

во гаплотипов с помощью специализированной 
компьютерной программы (PHYLIP). Д ля срав-
нения использовались гаплотипы (FTDNA 2019; 
IRAKAZ 2019), для которых отнесение к основным 
линиям гаплогруппы N выполнялось при прямом 
тестировании соответствующих снипов, либо 
на основе анализа протяженных 111-маркерных 
гаплотипов. Полученное дерево представлено 
на рисунке 1.
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13 23 14 10   10 13   16 14  12 15 10 24 Скелет 2

Рис. 1. Дерево 17-маркерных гаплотипов гаплогруппы N. Цветом выделена ветвь целиком представленная субкладом N-P43. 
Реконструированный гаплотип из могильника Ак-Алаха-1 отвечен красной точкой. Гаплотипы, для которых принадлежность 
к субкладу P43 подтверждена прямым тестированием, отмечены черным ромбом.
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Ветвь, содержащая гаплотипы с подтвержден-
ным снипом N-P43, четко выделяется на общем 
дереве гаплотипов гаплогруппы N. Кроме того, 
видно, что субклад N-P43 формирует две крупные 
ветви. На сайте YFull для узла N-P43 представле-
но два дочерних снипа VL67 и Y3195 (YFull 2019), 
по-видимому, на рисунке 1 мы видим разделение 
ветви N-P43 именно на них. Для более точного по-
зиционирования гаплотипа из  могильника Ак-А-
лаха-1  построим дерево только из гаплотипов 
субклада N-P43. Результат представлен на рисун-
ке 2.

В ходе проведенного анализа для гаплотипа из  мо-
гильника Ак-Алаха-1 можно реконструировать его от-
несение к субкладу N-VL67. В качестве дополнительной 
проверки выпишем базовые 17-маркерные гаплотипы 
субкладов VL67 и Y3195:

13 23 14 10 12 13 10 13 14 29 16 14 18 12 15 10 24  
(Базовый гаплотип субклада N-VL67)

13 23 13 10 12 12 10 13 12 30 17 14 18 12 15 10 24  
(Базовый гаплотип субклада N-Y3195)

13 23 14 10 12 13 10 13 14 29 16 14 18 12 15 10 24  
(Гаплотип «Скелет-1»)

Гаплотип из могильника Ак-Алаха-1 полностью со-
впал с базовым гаплотипом субклада N-VL67. Послед-
ний был сформирован на основе 28 гаплотипов, с под-
твержденным отнесением к субкладу N-VL67.

В отсутствие прямого тестирования снипов P43, 
VL67, Y3195, проведенный анализ убедительно показы-
вает принадлежность ископаемого гаплотипа из мо-
гильника Ак-Алаха-1 к субкладу N-VL67.

Рис. 2. Дерево 17-маркерных гаплотипов субклада N-P43. Гаплотипы с подтвержденными субкладами VL67 и Y3195 
помечены ромбами соответствующего цвета. Гаплотип из могильника Ак-Алаха-1 находится в окружении гаплотипов с 
подтвержденным снипом N-VL67.
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