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АВТОРСКОЕ РЕЗЮМЕ 
В этой работе авторы сообщают о результатах предварительного анализа Y-ДНК останков из захоронения 
культуры новгородских сопок в окрестностях д. Мерлугино Удомельского района Тверской области, 
относящегося к IX-X вв. В сообщении дается описание захоронения, а также указываются выявленные STR-
локусы Y-гаплотипа. С высокой вероятностью гаплогруппа может быть определена как J2b, которая является 
минорной у современного славянского населения. Однако полученные данные соответствуют представлениям 
об интегрирующем характере славянской территориальной общины.

КЛЮЧЕВЫЕ СЛОВА: ДНК-генеалогия, древняя ДНК, Y-гаплогруппа, славяне, культура новгородских сопок.
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ABSTRACT 
In this work, the authors report the results of a preliminary analysis of the Y-DNA of human remains dating to the 
9th-10th centuries A.D. from the Novgorod Hills culture in the vicinity of the village of Merlugino, Udomelsky District, 
Tver Region. The paper provides description of the burial and specifies the identified STR loci of the Y-haplotype. With 
high probability, the haplogroup can be defined as J2b, which is a minor haplogroup in the modern Slavic population. 
Nevertheless, the obtained results fit the idea of the unifying nature of the Slavic territorial community.
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Рис.1 Фото образца: археологический костный материал из 
сопки близ деревни Мерлугино (Тверская обл.).

Культура новгородских сопок является одной из ос-
новополагающих в контексте изучения древностей Се-
веро-западной Руси. Поэтому её изучение является 
приоритетной задачей в исследовании путей форми-
рования древнерусского населения. В контексте дан-
ной работы был проведен первый анализ древней ДНК 
из захоронения культуры новгородских сопок.

Образец – археологический костный материал с су-
щественными следами кремации из сопки близ деревни 
Мерлугино в окрестностях г. Удомля Тверской области, 
внутренняя часть которого не подверглась кремации. 
Культура новгородских сопок существовала на терри-
тории современного Великого Новгорода в VIII-X веках. 
Она сформировалась приблизительно в VII-VIII веках 
в результате движения миграционных потоков славян-
ского населения, восприняла многие традиции балт-
ских и местных финно-угорских племён. Вблизи дерев-
ни Мерлугино находился новгородский погост Волчино, 
известный по древнерусским источникам.

Раскопки проводились кандидатом исторических 
наук, старшим научным сотрудником Отдела археоло-
гии эпохи Великого переселения народов и раннего 
средневековья И.В. Ислановой в 1984-1985 гг. Протести-
рованный образец был сожжен и захоронен в сопке об-
щей высотой 2,6-2,8 м.

Согласно археологическим данным (Исланова 1995: 
41-50), основная масса костей принадлежит взрослому 
человеку (определение Г.П. Романовой). Здесь же встре-
чены мелкие кости какого-то животного, развалы двух 
лепных сосудов, желтая бисерина, точильный камень, 
бронзовая пряжка с вогнутыми боками и железным 
язычком. Возможно, с захоронением связаны остатки 
костров во втором внешнем ровике.

ДНК-тестирование было выполнено в рамках пар-
тнерства международного научного журнала «Исто-
рический формат», консалтинговой группы Deep Dive 
и «Лаборатории ДНК-генеалогии». В части исследо-
ваний древней ДНК «Лаборатория ДНК-генеалогии» 
является системным интегратором, размещая заказы 
на тестирование на технических мощностях лучших 
российских и зарубежных лабораторий. Описание экс-

периментальной части имеется в аналогичном исследо-
вании двух образцов из Калининградской области IV-VI 
и XI веков (Кулаков, Меркулов, Семенов 2018: 1-5).

Была проведена первичная механическая очистка 
кости от поверхностного слоя загрязнений на специ-
ализированном оборудовании стоматологическими 
фрезами и вторичная кавитационная очистка с помо-
щью ультразвука. Далее осуществлено измельчение 
очищенных костей в шаровой мельнице. В результате 
получен костный порошок, массой 2 г.

Выделение ДНК из костного материала проводилось 
методом, основанным на колонках с SiO2. Концентрация 
выделенной ДНК составила 0,3 нг/мкл. При проведе-
нии ПЦР реакции удачно были проамплифицированы 
STR локусы Y-хромосомы длиной от 90 до 300 п.н. В ре-
зультате проведения электорофореза ПЦР-продуктов 
на капиллярном секвенаторе AB3500xl и анализа форе-
ограмм выявлено 17 STR локусов Y-хромосомы со значе-
ниями аллелей, указанными в табл. 1, однако, в 4 из 17 
локусов обнаружена нечеткость сигнала, что вырази-
лось в удвоении значений в локусах (рис.1).

Исследования проводилось при помощи методо-
логического аппарата ДНК-генеалогии, который суще-
ственно отличается от аппарата генетических исследо-
ваний, несмотря на общность объекта исследования. 
Если генетика изучает наследственность и изменчи-
вость признаков, определяющих врожденные особен-
ности человека, передаваемых через гены, то в нашем 
случае упор делался на генеалогический аспект, изуче-
ние меток в негенных участках Y-хромосомы. В качестве 
вспомогательной исторической дисциплины ДНК-гене-
алогия переводит картину мутаций в Y-хромосоме в хро-
нологические, исторические показатели, и формирует 
отличный от генетики экспериментальный базис.

Наличие задвоенных значений в локусах говорит 
о предварительном характере результата и невоз-
можности его точного воспроизведения, что требует 
дополнительного типирования. Тем не менее, при со-
поставлении полученных значений с существующими 
базами данных выясняется, что Y-хромосомная гапло-
группа индивида может быть определена как J2b-M102 
с вероятностью больше 95% (Haplogroup 2018). Среди 
дочерних ветвей последней, данная комбинация мар-
керов наиболее типична для ветви, характеризуемой 
снипом L283. Ветвь J2b-L283 имеет довольно однород-
ную структуру и сходится к предку, жившему 3900±400 
лет назад (Рожанский 2018: «Темниковский феномен»). 
Ее география не совсем обычна для гаплогруппы J2, по-
скольку она почти не захватывает Ближний Восток и Пе-
реднюю Азию, но характерна для юга Европы (рис. 3).

Согласно данным публичного проекта FTDNA и базы 
некоммерческой ассоциации «Академия ДНК-генеало-
гии», среди современных народов России ветвь L283 
встречается очень редко, за единственным исключе-
нием татар-мишарей (мещеряков), населяющих зем-
ли исторической Мещеры, а также частично пересе-
лившихся в XVI-XVIII веках в Башкирию. На татарском 
ДНК-проекте «Идель» на сайте американской частной 
ДНК-тестирующей компании FTDNA к ветви J2b-L283 
относится 39 участников из 425, имеющих татарские 
родословные. Все они, кроме одного, входят в группу, 
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маркируемую снипом Y12000 и восходящую к предку, 
жившему во времена Великого переселения народов 
(1650±200 лет назад). Помимо татар, в ней есть русские, 
мордвины-мокша, казах и финн.

По данным генеалогических исследований татар-
ских линий этого рода, их предки локализуются на тра-
диционных территориях проживания мордвы и меще-
ры. Учитывая результаты тестирования средневеко-
вой ДНК в Эстонии (XVI век, Mäletjärve, burial 18, район 
Тарту-Дерпта), локализацию татарских носителей 
в мордовско-мещерском ареале и наличие финского 
носителя, можно предположить, что корни индивида, 
кремированного и захороненного в сопке близ деревни 

Мерлугино, восходят к некой подоснове, общей для раз-
ноязычных ныне народов Русской равнины.

Вероятно, незадолго до формирования культуры 
новгородских сопок предок захороненного в IX-X веках 
близ деревни Мерлугино мог проживать не обязатель-
но в среде славян, но и в среде неизвестных по летопи-
сям народов, близких мери или веси. В свою очередь, 
в их среду он мог попасть в эпоху Великого переселения 
народов, но из-за отсутствия прямых данных эти оцен-
ки пока предварительны.

Безусловно, для повышения точности и детализа-
ции выводов необходимо как более подробное типи-
рование настоящего образца (в том числе, проверка 
SNP), так и расширение выборки образцов. Однако 
в силу того, что данное исследование профинансиро-
вали частные структуры, заинтересованные в изучении 
и воссоздании глубинных пластов древней истории 
Северо-западного региона России, авторам пришлось 
руководствоваться принципом достижения максиму-
ма при ограниченности ресурсов. Последнее подразу-
мевает необходимость интерпретировать имеющийся 
результат, причем как можно точнее, и его публикацию 
в открытой печати в формате сообщения.

В этом контексте методы ДНК-генеалогии, опери-
рующие значениями локусов Y-гаплотипа, позволяют 
при помощи уже имеющихся баз данных обеспечить 
глубокие результаты и указать дальнейшие направле-
ния поиска.

Авторы выражают благодарность удомельскому 
краеведу, члену «Академии ДНК-генеалогии» И.В. Кузь-
мичеву за постановку проблемы и помощь в получении 
образца. Также благодарим д.и.н. М.В. Добровольскую 
и к.и.н. И.В. Исланову за содействие в выборе и получе-
нии образца, а также за передачу информации об архе-
ологическом контексте находки.

Спонсорами исследования выступили краеве-
ды г. Удомли и члены некоммерческой ассоциации 
«Академия ДНК-генеалогии» (отдельная благодар-
ность за поддержку В.Н. Цыбульнику, В.П. Юрковцу, 
И.В. Рыльщикову).

Рис. 3. Доля носителей ветви J2b-L283 среди современного 
населения Европы и Ближнего Востока (карта составлена 
И.Л. Рожанским).

Рис.2 Фореограмма результата.
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