
Выборка C D E1b1b G2a H J1 J2 L N O Q R1a R1b R2 T Прочие Всего Источник

Азербайджанцы 1 0 5 8 3 12 9 3 2 0 0 4 12 0 1 4 64 FTDNA
Арабы, Персидский залив 14 0 409 113 12 1596 432 60 1 8 27 205 108 45 166 201 3397 FTDNA
Армяне 0 0 50 61 1 71 128 15 1 0 9 17 147 9 32 38 579 FTDNA
Бангладеш 0 0 0 0 48 1 29 19 0 10 0 78 1 30 0 0 216 Alam 2010
Грузины, восток 0 0 2 30 0 8 55 1 0 0 3 7 21 2 1 9 139 FTDNA
Грузины, запад 0 0 12 111 0 15 62 18 0 0 2 12 14 0 0 6 252 FTDNA
Ирак 5 0 68 40 3 244 121 21 2 4 12 36 39 7 31 22 655 FTDNA
Казахи, Синьцзян, КНР 39 2 0 1 0 1 3 0 6 56 0 6 1 0 0 6 121 Shan 2014 
Киргизы, Киргизстан 26 0 1 2 1 2 5 2 6 8 1 72 5 0 0 1 132 Di Cristofaro 2013
Корейцы, Южная Корея 220 20 0 0 0 0 0 5 71 1185 22 2 1 0 0 0 1526 Seong 2010; Kim 2011
Ливанцы, Ливан 4 0 86 26 2 116 122 19 0 0 10 18 47 6 27 20 503 Purps 2014
Мадхья-Прадеш, Индия 4 0 2 3 129 2 73 38 0 16 17 159 0 65 0 9 517 Shrivastava 2017
Маньчжуры, Ляонин, КНР 35 2 0 0 0 0 0 0 25 155 6 6 1 0 0 1 231 He 2013
Монголы, Ляонин, КНР 44 7 0 1 0 0 1 0 21 116 7 3 1 0 0 5 206 Guo 2015b
Монголы, Монголия 82 6 0 0 0 2 5 0 19 24 10 2 7 1 1 1 160 Di Cristofaro 2013
Пенджаб, Пакистан 0 0 4 11 29 7 66 31 0 1 9 104 4 28 3 3 300 Perveen 2014
Персы, Иран 1 0 22 27 6 30 77 16 1 4 12 34 28 10 15 10 293 Grugni 2012; Tabrizi 2015
Пуштуны, Афганистан 9 0 0 7 29 2 42 48 0 3 33 332 3 33 5 60 606 Achakzai 2012; Haber 2012; Di Cristofaro 2013
Салары, Цинхай, КНР 13 5 2 6 1 1 3 0 3 52 4 30 6 3 0 6 135 Zhu 2007
Сибе, Ляонин, КНР 55 12 0 0 0 1 1 0 31 98 10 7 0 0 0 0 215 Guo 2015a
Таджики, Афганистан 13 0 2 4 8 4 21 9 5 4 5 37 8 10 6 6 142 Haber 2012
Тайцы, Центральный Таиланд 8 0 0 2 5 0 0 0 3 216 3 9 2 4 0 4 256 Vongpaisarnsin 2015
Тамилы, Индия и Сингапур 5 0 0 4 57 1 31 36 0 6 9 62 0 15 0 5 231 Purps 2014
Тибетцы, Тибет, КНР 14 327 1 6 0 1 1 5 11 205 9 15 0 2 0 1 598 Gayden 2012; Ye 2015
Турция 7 0 56 57 3 47 127 22 21 0 10 36 76 5 13 43 523 Cinnioğlu 2004
Узбеки, Афганистан 5 0 2 5 4 3 20 12 5 3 12 34 14 4 1 1 125 Haber 2012
Уйгуры, Синьцзян, КНР 25 11 4 18 11 4 57 17 11 52 24 118 24 17 1 9 403 Shan 2014; Zhong 2011
Филиппинцы, Филиппины 34 8 2 3 2 0 6 1 2 678 13 7 11 2 0 26 795 Purps 2014
Хазарейцы, Афганистан 57 0 10 7 9 0 29 4 1 4 9 11 12 0 0 8 161 Haber 2012; Di Cristofaro 2013
Ханьцы, Ганьсу, КНР 84 20 0 0 0 2 13 1 31 513 26 20 6 0 0 7 723 Li 2015
Ханьцы, Гуандун, КНР 47 20 0 0 0 0 0 0 49 874 16 0 0 0 0 1 1007 Wang 2016b
Ханьцы, Пекин, КНР 31 4 0 0 0 1 0 0 20 178 4 0 0 0 0 5 243 Purps 2014
Ханьцы, Сычуань, КНР 52 0 0 0 0 0 2 2 45 389 26 0 1 0 0 7 524 Bing 2013; Purps 2014
Ханьцы, Хунань, КНР 14 0 0 0 0 0 0 0 10 173 4 0 0 0 0 0 201 Shu 2015
Ханьцы, Хэнань, КНР 251 8 0 1 1 10 2 3 116 1942 66 101 6 15 0 12 2534 Shi 2015; Wang 2016a
Ханьцы, Чжэцзян КНР 291 16 0 0 1 1 1 16 352 3592 180 9 0 0 0 3 4462 Wu 2011
Ханьцы, Шаньдун, КНР 145 0 0 0 0 2 1 0 118 850 57 9 3 0 0 3 1188 Xu 2016
Хуэй, Нинся, КНР 10 9 4 2 0 0 13 0 1 64 4 20 5 5 0 4 141 Guo 2008
Чеченцы 0 0 0 6 0 73 131 45 0 0 21 5 4 0 0 1 286 FTDNA
Япония, Хонсю, северо-восток 44 182 0 0 0 0 0 0 8 259 3 0 0 0 0 1 497 Hashiyada 2008
Япония, Хонсю, Канто 28 107 0 0 0 0 0 0 2 182 0 0 0 0 0 1 320 Hashiyada 2008; Purps 2014
Япония, Хонсю, запад 52 99 0 0 0 0 0 0 5 214 3 0 0 0 0 0 373 Hashiyada 2008
Япония, Кюсю 24 73 0 0 0 0 0 0 5 108 2 0 0 0 0 0 212 Hashiyada 2008
Япония, Окинава 16 36 0 0 0 0 0 0 1 30 0 0 0 0 0 0 83 Hashiyada 2008
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